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Introduction :  
La pollution environnementale causée par les produits pharmaceutiques est devenue une préoccupation 

mondiale croissante. Face à cette situation, il est nécessaire de mettre en œuvre des technologies 

alternatives dans les stations de traitement des eaux usées (STEP) y compris des processus biologiques 

pour éliminer les PhACs avant d'entrer dans l’environnement (Feng et al., 2017) via un screening des 

agents bactériologiques possédant une haute performance de la biodégradabilité dans le cadre de l’utiliser 

dans les techniques de la bio-remédiation. Parmi ces contaminants, les résidus des anti-inflammatoires 

(AINS) n’ont été recherches dans les différents compartiments environnementaux que très récemment et les 

données relatives à leur présence, leur devenir, leur impact et leur transformation/dégradation restent 

encore lacunaires. Le procédé de boues activées est utilisé pour traiter les eaux usées contenant des anti-

inflammatoires non stéroïdiens, mais l'élimination de ces médicaments a été manquer (Rodarte-Morales et 

al., 2011). Ces produits pharmaceutiques sont connus par leurs difficultés à biodégrader, et l'efficacité de 

ces processus n'est pas suffisant (Li et al.,2015b). Les informations sur la biodégradation des anti-

inflammatoires par les souches bactériennes sont rare dans la littérature (Navrozidou et al.,2019 ; Murshid 

et al., 2019). 

Résultats :  

Isolement et identification des souches  

Trois souches bactériennes ont été isolées dont ont le pouvoir de dégrader du Diclofénac, Ibuprofène et 

Naproxène ont été purifié puis subi une identification morphologique et phylogénétique nommée DCF 

(S66), IBP (S60) et NAP (S50), respectivement. La séquence des gènes de l'ARNr 16S des souches étaient 

identifiée en tant que Pseudomonas aeruginosa PSE5 pour DCF (S66) (LC628031.1) ; la souche IBP (S60) 

comme Uncultured bacterium X131A (LC329437.1) et la souche NAP (S50) comme Bacterium SMBR 15 

(MK480134.1) avec une similarité de 97% ; 95% et 96%, respectivement (Figure1). 
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Figure 1 : Observation microscopique des souches et Arabe phylogénétique des souches DCF (S66), IBP 

(S60) et NAP (S50) 

Analyse quantitative des anti-inflammatoires dégradés (Diclofénac, Ibuprofène et Naproxène) 

  L’analyse quantitative après la biodégradation du Diclofénac, Ibuprofène et Naproxène a été présentée 

dans la figure 2. En basant sur ces résultats trouvés dans la présente étude, les souches Pseudomonas 

aeruginosa PSE5(a) ; Uncultured bacterium X131A et Bacterium SMBR 15 (c) ont capable de dégrader 

Diclofénac, Ibuprofène et Naproxène dont le taux de dégradation est significativement élevé, 99,99 % pour 

les trois anti-inflammatoires. Cela indique une quasi-élimination totale de ces composés dont la 

concentration initiale était 50mg/L. Cependant, après l’analyse quantitative, les concentrations résiduelles 

étaient : 43,974ng/L ; 321,97ng/L et 6,362ng/L de Diclofénac, Ibuprofène et Naproxène, respectivement. 

 

Figure 2 : Concentration résiduelle et le taux de dégradation des anti-inflammatoires testés 

 

Conclusion:  

Nos data confirme que le traitement biologique basé sur le processus de la biodégradation par des cultures 

pures a prouvé une efficacité de l’élimination. Pour cette raison, il est indispensable d’améliorer un outil 

prometteur sur le plan environnemental et économique dans le traitement des eaux usées en identifiant des 

souches bactériennes autochtones de la boue activée qui ont un potentiel de dégrader les spécifiques 

contaminants tels qu’AINS. 
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